
Arbre phylogénétique obtenu sur la Cytochrome Oxidase I (COI). Cet arbre a été inféré sous MEGA06 
(Tamura et al., 2013) en utilisant la méthode Neighbor-Joining, le test des distances Kimura 2-
parameters et 500 répétitions. Des séquences issues de Genbank ont été associées dans le but 
d’apporter des informations d’identifications complémentaires.  

I - Le  Plan Ecophyto  :  
- réduction des Pesticides, 
- développement des stratégies de protection des cultures « bas-intrants »,  
- complexification de la composante biotique des agro-écosystèmes.  
 
II - les stratégies de protection IPM ou Contrôle Biologique  nécessitent:  
- Un niveau de  précision supérieur,  
- Un ensemble de méthodes de lutte spécifique contre les ravageurs.  
 
III - Les thrips causent des pertes économiques majeures, sont difficiles à détecter et encore 
plus à identifier au niveau spécifique. Ces problèmes de diagnostic conduisent à des erreurs 
de stratégie pouvant être responsables d'échecs dans la gestion du ou des bio-agresseur(s) : 
chronologie des interventions inadaptée, inefficacité du traitement chimique, échec de la 
lutte biologique.  

Approches de type DNA-Barcoding sur les populations de 
thrips au sein des cultures ornementales sous serre. 
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IV.  Réseau d’échantillonnage 

I. contexte 

III. Objectifs 
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Efficacité de l’Insecticide « A » 

Efficacité de l’insecticide « B » 

Efficacité de l’auxiliaire « A » 

Efficacité de l’auxiliaire « B » 

II. Partenariat 
Partenariat INRA – Astredhor dans le cadre d’un projet Casdar RFI  « Biothripidae » 
Participation des stations d’expérimentation du réseau Astredhor et partenaire : 
- CREAT 
- SCRADH 
- AREXHOR 
- GIE plante et fleurs du Sud Ouest 
- ARMEFLHOR 

 Mise au point de moyens de caractérisation de type « DNA Barcoding » pour les 
thysanoptères qui comportent de nombreux représentants considérés comme des 
ravageurs majeurs des cultures (par exemple Franklieniella occidentalis ou Thrips 
tabaci) mais aussi des auxiliaires potentiels (comme Franklinothrips vespiformis et 
Aeolothrips sp).   

Réseau de prélèvement des échantillons de thrips dans les cultures sous serres horticoles. Ce réseau couvre la France métropolitaine, 

La Réunion et l’Italie (Ligurie). Chaque point correspond à un réseau local entre l’INRA UMR ISA et une station expérimentale du réseau 

Astredhor, l’IRF (Italie) et des producteurs locaux. 

V.  Approche DNA-Barcoding 

VI.  Diversité des thysanoptères 

Conclusion : 
- Les communautés de thrips sont majoritairement dominées 
par l’espèce T. tabaci (47% des individus),  
- 4 espèces (F. occidentalis and 3 non-identifiées) sont 
présentes à des fréquences moyennes supérieures à 5%,  
- Au moins 17 espèces plus rares peuvent être observées au 
niveau des serres françaises. 
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Design de kits d’identification rapides 

PCR Multiplexes utilisant différentes 
paires d’amorces espèces spécifiques 

198 séquences individuelles sur COI,  
182 séquencées avec succès, 
146 identifiées morphologiquement, 
36 haplotypes répartis dans 22 clusters (supportés 
statistiquement).   

9 clusters sont confirmés comme étant 9 espèces différentes :  
- Frankliniella occidentalis  
- Thrips tabaci 
- Thrips hawaiiensis 
- Thrips verbasci 
- Thrips major 
- Thrips physapus 
- Hercinothrips femoralis 
- Hercinothrips bicinctus  
- Pezothrips kellyanus 

 Thrips tabaci gi511649297

 Thrips tabaci gi516609543

 04 - ref:13931 - n:03 - Thrips tabaci

 05 - ref:14598 - n:01

 03 - ref:13742 - n:13 - Thrips tabaci

 01 - ref:13765 - n:01 - Thrips tabaci

 02 - ref:14561 - n:01

 06 - ref:13683 - n:13 - Thrips tabaci

 07 - ref:14584 - n:01 - Thrips tabaci

 08 - ref:13929 - n:06 - Thrips tabaci

 09 - ref:13587 - n:15 - Thrips tabaci

 10 - ref:13588 - n:32 - Thrips tabaci

 11 - ref:13584 - n:07 - Thrips hawaiiensis

 Thrips hawaiiensis gi346229066

 Thrips palmi gi519675316

 Thrips palmi gi519675324

 17 - ref:13904 - n:07 - Thrips verbasci

 18 - ref:13686 - n:09 - Thrips major

 13 - ref:14583 - n:01 - Thrips pelikani

 Thrips trehernei gi333122795

 Thrips vulgatissimus gi449084805

 12 - ref:14218 - n:10 - Thrips physapus

 Thrips simplex gi449084803

 15 - ref:13665 - n:01

 16 - ref:14596 - n:01 - Thrips nigropilosus

 Anaphothrips obscurus gi303292736

 25 - ref:14219 - n:01

 Thrips imaginis gi24762254

 Thrips parvispinus gi519675328

 Thrips setipennis gi449084801

 14 - ref:14604 - n:01

 Arorathrips mexicanus gi449084669

 21 - ref:13721 - n:15 - Frankliniella occidentalis

 Frankliniella occidentalis gi346229080

 Frankliniella occidentalis gi298359350

 Frankliniella occidentalis gi298359376

 20 - ref:14585 - n:01 - Frankliniella occidentalis

 Frankliniella tritici gi449084709

 19 - ref:14603 - n:01

 Scirtothrips aceri gi158930107

 Taeniothrips inconsequens gi449084787

 22 - ref:13656 - n:06 - Pezothrips kellyanus

 Pezothrips kellyanus gi449084765

 23 - ref:13894 - n:01

 24 - ref:14221 - n:05

 Aptinothrips elegans gi663450128

 Aptinothrips elegans gi663450132

 Holarthrothrips sp. gi449084731

 26 - ref:14172 - n:01

 27 - ref:14173 - n:01

 28 - ref:14187 - n:01

 31 - ref:14155 - n:05

 29 - ref:14154 - n:01

 30 - ref:14183 - n:01

 Melanthrips fuscus gi449084751

 33 - ref:13907 - n:05 - Hercinothrips femoralis

 34 - ref:13923 - n:01

 32 - ref:13600 - n:01 - Hercinothrips bicinctus

 Heliothrips haemorrhoidalis gi449084727

 Caliothrips striatopterus gi449084677

 Phibalothrips sp. gi449084769

 Australothrips bicolor gi449084671

 Dyothrips pallescens gi449084697

 Hoplandrothrips sp. gi449084741

 Heligmothrips sp. gi449084725

 36 - ref:13583 - n:10

 Haplothrips victoriensis gi449084723

 35 - ref:14537 - n:02

 Haplothrips globiceps gi156121639

 Haplothrips subtilissimus gi257215169

VII. Diagnostic moléculaire 

Cluster validé 
Cluster indéfini 
Cluster ambigu (28S, topologie de l’arbre, etc.) 

- Le Ministère de l’Agriculture, de l’Agroalimentaire et  de la Forêt (MAAF) : 
Projet CasDar IT1220  “Biothripidae” 
- L’INRA à travers son département scientifique “Santé des Plantes et 
Environnement” : 
Projet “Approche de type DNABarcoding sur les thrips d’intérêts agronomiques”  
- L’Europe via le projet  INTERREG Italie-France, ALCOTRA  : 
Projet “FIORIBIO II” 

VIII.  Support financier 

 Importance du diagnostic précis des espèces de ravageurs et une meilleure compréhension des 
interactions biotiques. 

- Mieux appréhender la diversité réelle des Thysanoptères,  
- Identifier l’origine des inoculum des populations de thrips, 
- Construire des outils de diagnostic en routine précis, fiables, 
rapides et peu onéreux 

Exemple d’amplification 
spécifique  d’ADN de T.  tabaci. 
 
 Le fragment attendu a une 
taille d’environ 200 paires de 

bases 
 

Remarque : une fois le kit de diagnostic moléculaire validé et mis en routine, la 
détermination est rapide  i.e. ½ journée, et peu onéreuse  i.e. environ 5€ par 
individu (hors coûts de main-d’œuvre).  


